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INTRODUCCION Y PLANTEAMIENTO DEL PROBLEMA

El Glioblastoma (GBM) es el tumor primario intracra-
neal maligno mas comun en adultos (3,2/100.000 hab),
una neoplasia agresiva con sobrevida media de 14.6
meses. Los criterios actuales de diagnoéstico, seleccion
del tratamiento y la estimacion prondstica son exclu-
sivamente clinico-patoldgicos, [o que no es suficiente
para una deteccién temprana ni para predecir aspec-
tos del comportamiento bioldgico, como Io es la re-
gresion tumoral, relacionadas con la alta tasa de cre-
cimiento y heterogeneidad propia de la enfermedad.

Los microRNAs juegan un papel fundamental en Ia re-
gulacion de la expresion génica y su alteracion se ha
asociado a una serie de condiciones patologicas, in-
cluyendo el cancer. Por lo tanto, los miRNAs y su ex-
presién diferencial pueden emplearse como biomar-
cadores novedosos y ser Gtiles para el diagnéstico, se-
guimiento de la progresion y respuesta al tratamiento.
Los estudios de perfiles de expresion de microRNAs
han ido en aumento para Glioblastoma, dejando en
evidencia los mas alterados en la patologia y permi-
tiendo mejorar la clasificacién del mismo, igualmen-
te, proporcionan informacion clave en la regulacion
de las vias de sefializacién involucradas.

OBJETIVO

Determinar la expresion de un perfil de microRNAs
(miR-10b, miR-128, miR-144 y miR-34a) en muestras
de Glioblastoma incluidas en parafina y su relacion
con variables histopatoldgicas y clinicas.
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METODOLOGIA

Se seleccionaron muestras de GBM que tuvieran bloque
disponible en el departamento de patologia y que adi-
cional contaran con la historia clinica en el HUSVE para
un total de 18 muestras. Adicional, se seleccionaron 9
muestras no cancerosas por medio de autopsias y que
comparten caracteristicas similares a las muestras (edad,
sexo y localizacién) funcionando como controles.

Se realizé la confirmacion del diagndstico en las mues-
tras de GBM y se hizo la microdisecciéon de la mejor
area seleccionada por la neuropatdloga, se desparafi-
noé la muestra, se extrajeron los small RNAs, se estan-
darizé la cantidad de microRNAs por medio de Qubit
a 5ng, se realizé la retrotranscripcion y la amplificaron
los miRNAs: miR-128, miR-34a, miR-144 y miR-10b por
medio de gPCR. Posteriormente, se halld su expresion
diferencial en GBM y la posible relacién con variables
clinico-histopatoldgicas como: edad, genero, localiza-
cidn, Ri67 y meses de vida luego de diagnodstico.

RESULTADOS PARCIALES

Se encontrd una diferencia significativa en la expre-
sién del miR-128 (p<0.001) y del miR-10b (p<0.001)
congruente con la literatura, miR-10b fue altamente
sobreexpresado en GBM y se encontrd una correlacion
positiva con Ki67, marcador de proliferacién. Para el
miR-128, se encontrd una subexpresion como es repor-
tado ya que participa como supresor tumoral en GBM.

CONCLUSION

A partir de muestras incluidas en bloques de parafina,
extraccion de RNAs, enriquecimiento y purificacion de
lIos microRNAs, se obtuvo la deteccion, identificacion
y cuantificacion molecular de miR-10b, miR-128, miR-
144 y miR34a. Asimismo, mediante la Real Time PCR,
junto con el estudio clinico e histopatoldgico, se evi-
denci6 la expresion diferencial de los miR-10b y miR-
128 en GBM con respecto al control, reportados como
importantes actores en la progresidon de la patologia.
Igualmente, se encontro la expresion diferencial de es-
tos miRNAs discriminados por sexo o localizacion, en
donde solo fue significativa en algunos casos y dando
a entender una posible relacion con estas caracteristi-
cas en especifico. La correlacidon de la expresion rela-
tiva de miRNAs con Ki67 fue significativa para el miR-
10b, lo que puede sugerir que este miRNA participa en
varios procesos bioldgicos, como lo es la proliferacion,
aspecto del que es ampliamente reportado.
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