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INTRODUCCIÓN
Las enfermedades arbovirales tienen un impacto signi-
ficativo sobre la salud pública principalmente en zonas 
tropicales y subtropicales donde confluyen múltiples fac-
tores que favorecen la circulación de agentes virales, sus 
vectores y la asociación a huéspedes como el hombre. 
Las más recientes epidemias se vinculan con el Virus den-
gue (DENV), virus de la fiebre amarilla (YFV), virus Zika 
(ZIKV) y al virus Chikungunya (CHIKV). Todas estas trans-
mitidas por Aedes (Ae.) aegypti y Ae. albopictus, mosqui-
tos de originen africano y Asiatico de amplia distribución, 
(Ae.) aegypti es el principal vector de éstas arbovirosis y 
responsable de la transmisión en América, mientras Ae 
albopictus en los últimos treinta años, ha presentado una 
importante expansión por el neotrópico reflejando la 
plasticidad ecológica y capacidad de adaptación.

PLANTEAMIENTO DEL PROBLEMA
El análisis de la interacción entre el virus y el vector 
se hace necesaria en este escenario epidemiológico, 
debido fundamentalmente a la capacidad intrínseca 
del vector para adquirir, replicar y transmitir un arbo-
virus determinado, temas que son abordados desde 
la competencia vectorial (CV). La CV está controlada 
por una variedad de mecanismos genéticos, en gran 
parte aún desconocidos y hay evidencia que sugiere 
que ciertos genes son fundamentales en el control de 
la competencia al influir en la variación fenotípica en 
cada componente (Vector-virus). Por tanto, un acerca-
miento a la dinámica de estas arbovirosis en zonas de 
alta endemicidad y circulación de arbovirus contribu-
ye a la dilucidación de aspectos claves del mecanismo 
de transmisión vectorial de estas enfermedades.
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OBJETIVO GENERAL
Evaluar la Competencia vectorial de Ae. aegypti y Ae. 
albopictus de zonas endémicas frente a la infección/
coinfección por DENV, ZIKV y CHIKV. 

METODOLOGÍA
A partir de ovitrampas para mosquitos, se colectó se-
manalmente en distintas localidades del Área Metropo-
litana de Bucaramanga - AMB, para su cría experimen-
tal en laboratorio a ±27 °C,  ±70 % HR y determinación 
taxonómica. Para la evaluación molecular, a todos los 
especímenes se les hará extracción de RNA con RNAzol, 
seguida de RT-PCR y los cDNA obtenidos se amplifican 
mediante qPCR, para evaluar la infección natural con 
DENV, CHIKV o ZIKV  y para determinar la variabilidad 
genética de los mosquitos. La competencia vectorial 
se evaluará analizando tasas de infección (MIR) proce-
sando individuos al día 7 de la alimentación sanguínea 
junto al inoculo viral, la tasa de diseminación (DIR) 
procesando individuos el día 14 post-alimentación y la 
tasa de transmisión (TR) a partir de saliva de individuos 
del día 14. La evaluación molecular se hará como se 
mencionó antes y los experimentos contemplan mono 
y coinfecciones con los arbovirus de estudio. La saliva 
obtenida por estimulación salival dentro de un micro-
tubo con suero fetal bovino, puesta luego en monoca-
pas de células VERO para posteriormente observar las 
unidades formadoras de placa (pfu).

RESULTADOS OBTENIDOS
Se cuenta con 6117 huevos viables de Aedes spp. colec-
tados con ovitrampas, de los cuales 35,1% son Ae albo-
pictus y 64,9% de Ae. aegypti. Las muestras no presentan 
infección natural con arbovirus. La estandarización de 
la técnica se desarrolla en experimentos con Ae. aegypti 
de las zonas de estudio y la cepa Rockefeller, alimenta-
dos a través de un HEMOTEK, con sangre expuesta a los 
arbovirus por separado, validando además de la técni-
ca de extracción, las pruebas de infección proporcio-
nando un inoculo viral producido y cuantificado para 
verificar los títulos o partículas virales que se ofrecen.

RESULTADOS ESPERADOS
Establecer la monoinfección y coinfección experi-
mental de los mosquitos estableciendo las compa-
raciones y determinar MIR, DIR y TR en las especies 
evaluadas y posibles asociaciones con la variabilidad 
genética reconocida para cada linaje y/o localidades.
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