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para todos los casos diferencias estadísticamente signi-
ficativas con un valor p <0,05. 

RESULTADOS
Los diez compuestos mostraron citotoxicidad infe-
rior al 10% a 250µM. Todos los compuestos mostra-
ron actividad anti-CHIKV en células VERO, siendo 
los del grupo B los de mayor inhibición. Estos com-
puestos pertenecientes al grupo B, inhibieron el nú-
mero de copias genómicas de CHIKV mientras otros 
compuestos no lo hicieron. Estas diferencias dentro 
y entre los grupos, demuestran la relevancia de las 
diferentes sustituciones en los grupos funcionales. 
Los resultados in silico mostraron que la energía de 
unión de los compuestos y las proteínas virales es-
tuvieron entre -5.0 y -5.5 Kcal/mol, para proteína de 
envoltura y -5.3 y -5.8 Kcal/mol, para proteína NS2, 
siendo las interacciones más relevantes las de tipo 
hidrofóbico que la formación de puentes de hidró-
geno. Los modelos de toxicidad in silico estimaron 
que los compuestos menos tóxicos son los del grupo 
A, a pesar de esto la toxicidad acumulada de todos 
los compuestos fue baja. 

CONCLUSIÓN
Todos los compuestos di-halogenados derivados de la 
L-Tirosina tienen potencial antiviral contra CHIKV en 
células VERO, pero los compuestos del grupo B tienen 
el mejor potencial. Los estudios in vitro e in silico en 
curso permitirán evaluar el mecanismo antiviral in-
volucrado en la inhibición de las partículas virales y 
hallar el compuesto antiviral más promisorio.
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INTRODUCCIÓN
El virus de Chikungunya es un arbovirus emergente, 
que tras su introducción en Colombia en la última dé-
cada que generó epidemias en el territorio nacional y 
los posteriores brotes, lo ha llevado a ser de gran im-
portancia para la salud pública del país. A la fecha, no 
hay aprobación de vacunas ni antivirales específicos 
para este virus. Resultados recientes de nuestro grupo 
de investigación han demostrado que moléculas rela-
cionadas estructuralmente con la L-tirosina inhiben 
la producción de partículas virales de ZIKV y CHIKV.

OBJETIVO GENERAL
Evaluar in silico e in vitro la actividad y mecanismo 
antiviral de compuestos di-halogenados derivados L-
tirosina contra CHIKV.

METODOLOGÍA
Fueron sintetizados y evaluados diez compuestos di-
halogenados derivados de L-tirosina (clasificados en 
cinco grupos por las sustituciones). La citotoxicidad 
fue determinada por MTT. El tamizaje antiviral (trata-
miento pre-trans-post infección dentro de una misma 
unidad experimental) fue realizado con CHIKV a MOI 5 
en células VERO. El efecto inhibitorio fue cuantificado 
mediante ensayo de plaqueo, las copias genómicas por 
RT-qPCR, y las proteínas virales por Cell ELISA. La eva-
luación in silico se realizó por acoplamiento molecular 
con dos proteínas virales (una estructural –Envoltura– 
y una no estructural –NS2-) con AutodockVINA® y aná-
lisis por PMV® y Ligplot®, y modelación de toxicidad 
con ADMET Predictor®. Los datos fueron analizados 
por la prueba paramétrica de t-student, considerando 
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