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RESUMEN

Introduccion: el sindrome de ovario poliquistico (SOP) es reconocido
como el trastorno endocrino-metabdlico méas comun en mujeres en edad
reproductiva. Estudios de asociacion del genoma completo han permitido
identificar SNPs en genes candidatos que generan susceptibilidad al SOP
y a sus caracterfsticas clinicas. Se han identificado variantes de riesgo en el
gen receptor de insulina INSR, gen de importancia metabdlica.

Objetivos: identificar la asociaciéon entre el rs2059807 de INSRy el SOP, asi
como con sus caracteristicas clinicas, en una muestra de mujeres colom-
bianas.

Métodos: se incluyeron 49 mujeres control y 49 mujeres con SOP. La dis-
criminacion alélica del SNP 2059807 de INSR se realizd mediante el Sistema
MassARRAY-Agena Bioscience. Se realizé un analisis genotipo-fenotipo para
el mejor modelo de herencia (dominante).

Resultados: no se evidencio asociacion entre el SNP y el riesgo al SOP. Mu-
jeres con genotipos GA/AA presentaron niveles disminuidos de estradiol
(p=0,008) y glucosa post (p=0,043), y mayor nimero de foliculos antrales
(p=0,007), en comparacién con mujeres con genotipo GG. Resultados simi-
lares se observaron en poblacion holandesa y china, donde no se evidencié
asociacion entre el SNP y riesgo al SOP. No obstante, en poblacién china
se observo asociacion entre el SNP y la anovulacién, que se relaciona con
nuestros resultados de niveles disminuidos de estradiol y mayor nimero de
foliculos antrales.

Conclusiones: este es el primer estudio piloto realizado en Colombia que
evalla la asociacion entre el rs2059807 de INSRy el SOP, y servird de base
para futuros estudios poblacionales con mayor poder estadistico.
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